Описание бактерии  P.acnes, штамм KPA171202, и её протеома.
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Введение.

Русское название бактерии Propionibacteruim acnes – Пропионовая бактерия акне. 

Таксономия

Относится к роду Propionibacterium, семейство Propionibacteriaceae, подотряд Propionibacterineae, отряд Actinomycetales, подкласс Actinobacteridae, класс Actinobacteria, тип Actinobacteria, царство Bacteria

Общая характеристика

P.acnes обитает в сальных железах кожи, а также в желудочно-кишечном тракте человека и многих животных. Размер бактерии около 2-3 микрон. Это типичная грам-положительная, не образующая спор анаэробная бактерия. Некоторые штаммы этой бактерии слабо восприимчивы к действию кислорода, но все же лучше размножаются в анаэробных условиях. Свое название P. acnes получила из-за способности синтезировать пропионовую кислоту.

Роль в жизни человека

P. acnes вызывает заболевания кожи (акне). Бактерии продуцируют ферменты – липазы, чтобы переварить излишек кожного сала, образующегося в сальных железах. Комбинация продуктов пищеварения бактерий (жирные кислоты) и бактериальных антигенов стимулирует воспаление волосяного фолликула. На поверхности кожи это повреждение проявляется в виде прыща (белые угри). Заболевания, вызываемые P. acnes, редко встречаются у людей старше 25 лет (только приблизительно у 20%), при этом женщины более восприимчивы, чем мужчины. В основном люди болеют за 2-3 года до наступления половой зрелости: количество P. acnes на коже увеличивается с 1-10 до миллионов бактерий на 1 см².
Кроме акне, P. acnes может вызывать хронические блефариты и эндофтальмиты (язвы роговицы), редко поражает сердечные клапаны и центральную нервную систему.

Лечение

Бактерии чувствительны к таким антитибиотикам, как клиндамицин, эритромицин или тетрациклин. Другие варианты лечения - применение химических веществ, которые ускоряют самообновление кожи или замедляют выделение кожного сала.

Геном бактерии

Геном P. acnes был секвенирован в 2004 году для разработки методик лечения заболеваний, вызываемых бактерией. Он состоит из 2,5 миллионов нуклеотидов, среди которых выделено 2333 гена. В результате исследований были обнаружены гены, кодирующие ферменты, которые ослабляют защиту кожи и разрушают ее, и белки, которые могут быть иммуногенными (активизировать иммунную систему).

Для отбора статей, посвященных среде обитания S.simplicita, написанных в 2006 году не на японском языке, был составлен запрос  (S.simplicita[title] AND Sancta[title]) OR (habitat OR 2006[edat]) NOT jpn[la]). В БД PubMed по запросу найдено 50555 статей. В статье [3] анализируются особенности обитания бактерии в океане. Аннотацию к этой статье см. в приложении 1. Полный текст статьи находится в открытом доступе.

[(*) Интересные особенности бактерии]

Геном и протеом S.simplicita  

Статистические данные о геноме приведены в табл.1 Они взяты с сайта http://www.ebi.ac.uk/2can/genomes/bacteria/Propionibacterium_acnes.html

Табл.1 Статистические данные о геноме P. acnes
	Объект
	Количество

	Гены
	2368

	Т-РНК
	45

	Р-РНК
	9

	Нуклеотидный состав

	Аденин
	510718

	Цитозин
	769093

	Гуанин
	767341

	Тимин
	513113

	Всего
	2560265
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The aquatic ecosystem is the natural habitat of microorganisms including Vibrio

and Aeromonas genus which are pathogenic to human and animals. In the present

investigation the frequency of these bacteria and the enzymatic characteristics

of 34 Vibrio alginolyticus strains isolated from bivalves harvested in Venice

Lagoon (Italy) and Guanabara Bay (Brazil) were carried out from November 2003 to 

February 2004. The mussels' samples were submitted to enrichment in Alkaline

Peptone Water (APW) added with 1% of sodium chloride (NaCl) and APW plus 3% NaCl 

incubated at 37 masculineC for 18-24h. Following the samples were streaked onto

TCBS Agar (Thiossulfate Citrate Bile Sucrose Agar) and the suspected colonies

were submitted to biochemical characterization. Also, the Vibrio alginolyticus

strains were evaluated to collagenase, elastase and chondroitinase production.

The results showed the isolation of 127 microorganisms distributed as follows:

105 Vibrio strains such as V. alginolyticus (32.4%), V. harveyi (19%) and V.

parahaemolyticus (7.6%), 20 Aeromonas strains and two Plesiomonas shigelloides

were the main pathogens isolated. We observed the production of the three enzymes

from V. alginolyticus strains considered as the main virulence factors of the

bacteria, especially in cases of human dermatological infection.
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